Op 15 februari 2009 was “de Semse” aanwezig te Malle.
DNA-Project Oud-Hertogdom Brabant.

Het Genographic Project is door dr. Spencer Wells in de Verenigde Staten opgestart met het doel de menselijke migratiestromen op wereldschaal te bestuderen. Daartoe werd de bewoonde wereld opgedeeld in grote blokken. Het coördinatiecentrum voor Europa is gevestigd in Barcelona. Voor België werkt het project samen met het Centrum voor Menselijke Erfelijkheid van de KULeuven onder leiding van de professoren Jean Jacques Cassiman en Ronny Decorte. Het klaarmaken van de kits voor de DNA-afname, het eigenlijke DNA-onderzoek en het analyseren van de resultaten gebeurt door hen. Dit DNA-onderzoek betreft uitsluitend de genealogisch genetische component en dient niet als basis voor medisch geïnspireerde onderzoeken. Het Centrum voort Menselijke Erfelijkheid garandeert dit uitdrukkelijk.
Ieder mens heeft zijn eigen unieke genetische samenstelling. Genetisch DNA-onderzoek vertrekt vanuit het mannelijk Y-chromosoom dat enkel van vader op zoon vererft. Het Y-chromosoom bestaat uit een groot aantal DNA-merkers. Tijdens het doorgeven van het Y-chromosoom van vader op zoon kunnen er wijzingen optreden in bepaalde merkers. Dit noemt men mutaties. Door het vergelijken van de mutaties van een individu met al bekende mutaties van bevolkingsgroepen kan uitsluitsel worden geven over de groep waartoe het onderzochte staal behoord. Daardoor is het mogelijk migraties van bevolkingsgroepen in kaart te brengen. Het standaardonderzoek gebeurt op 12 STR-merkers en een aantal SNP-merkers.

Voor heel België is een totaal van 1000 DNA-stalen van niet-verwante personen voorzien in het Genographic Project. Ook het onderzoek van het mitochondriaal DNA van mannen en vrouwen (mtDNA) van de deelnemers is inbegrepen. Het mtDNA bevindt zich niet in de celkern zoals het Y-chromosoom maar in de mitochondriën en bevat circulaire chromosoom. Via mutaties in het mtDNA kan de maternele lijn worden bestudeerd. De resultaten worden na verwerking opgenomen in de internationale databank van het Genographic Project en in de databank van de organisator. De DNA-stalen blijven in Leuven bewaard.
Daarnaast kunnen het Centrum voor Menselijke Erfelijkheid of een ander onderzoekcentrum, los van het Genographic Project, een meer gedetailleerde studie uitvoeren op 37 merkers, wat voor het bepalen van (al of niet vermoedelijke) verwantschap tussen families nuttig is. In dit tweede projectonderdeel bieden wij de deelnemers deze mogelijkheid aan tegen sterk verminderde prijzen. De resultaten worden na verwerking opgenomen in de databank van het onderzoekcentrum en in de databank van de organisator. De DNA-stalen blijven in het onderzoekcentrum voor een lange periode bewaard zodat de deelnemer de mogelijkheid heeft te persoonlijke titel en op eigen kosten verder diepgaande onderzoeken te laten uitvoeren.

Over de ethische en wetenschappelijke aspecten van het onderzoek waakt een gemengde commissie, samengesteld uit vertegenwoordigers van de organiserende vereniging en van de wetenschappelijke staf van het Centrum voor Menselijke Erfelijkheid van de KULeuven. De deelnemers kunnen vrij beslissen: of zij al dan niet, op welke voorwaarden en in welke internationale databanken wensen opgenomen te worden. Zo zij dit expliciet wensen kan de organisator hun daarbij behulpzaam zijn.
Voor de deelnemers die vrijwillig met het onderzoek instemmen, worden de onderzoekresultaten door de organisator gepubliceerd in boekvorm en op CD-Rom. Het betreft hun: 

· Haplotype (de individuele Y-STR-merkerreeks)

· Haplogroep (de groep waartoe het haplotype behoort)

· Stamreeks

Strategie van het globale onderzoek:

a) Het Genographic Project:

Het realiseren van het Belgisch aandeel in het Genographic Project (op 12 merkers) wordt gespreid over twee fasen: een eerste in 2009 met 500 stalen, een tweede in 2010 met 750 stalen.

Daarvan zijn er 1000 uit België, 110 uit het Nederlandse Noord-Brabant (dat eertijds deel uitmaakte van het Oude Hertogdom Brabant), 90 uit Frans-Vlaanderen (dat eertijds deel uitmaakte van het Oude Graafschap Vlaanderen) en 50 uit het Groothertogdom Luxemburg. Verdeling voor België: Vlaanderen-Wallonië: 66% - 33%.

Fase 1: februari – december 2009: verdeling per provincie:
Antwerpen: 200
Vlaams-Brabant: 140
Waals-Brabant: 50 
Totaal België 390

Noord-Brabant: 110




                          Totaal fase 1:  500













Fase 2: februari – december 2010: verdeling per provincie:

Limburg: 100

Oost-Vlaanderen: 110
West-Vlaanderen: 120

Henegouwen: 80
Luik: 90
Namen: 70   Luxemburg: 40
Totaal België 610

Frans-Vlaanderen:
90
Groothertogdom Luxemburg: 50
   Totaal fase 2: 750

Totaal van de projecten 2009/2010: België 1000 + Nederland: 110 + Frans-Vlaanderen: 90 + Groothertogdom Luxemburg: 50 = 1250 personen.

b) Het genealogische 37-merkerproject:
Terwijl het Genographic Project uitsluitend niet-verwante families aanvaardt, kunnen door dit tweede projectonderdeel geïnteresseerde genealogen die niet aan de deelnemingsvoorwaarden van het Genographic Project voldoen, hun vermoedelijke verwantschap met andere (gelijknamige) families laten onderzoeken. Onderzoek naar 37 merkers laat immers met een grotere zekerheid toe een gemeenschappelijke voorouder (MRCA, Most Recent Common Ancestor) te bepalen binnen een tijdspanne van 8 à 10 generaties, wat voor de meeste genealogen te overbruggen is. Dit biedt hun eventueel de mogelijkheid om hun genealogisch onderzoek in de diepte uit te breiden, vastgelopen onderzoek weer vlot te trekken of vermoede verwante takken in binnen  -en of buitenland te ontdekken.

Werving van kandidaat-deelnemers:

· in Vlaanderen: via de VVF-afdelingen in samenwerking met de heemkundige kringen van de provincies (gouwen) Antwerpen en Brabant.

· In Waals-Brabant: in samenwerking met Géniwal (Généalogie Informatique Wallonië)

· Noord-Brabant: in samenwerking met de NGV-afdelingen.

Voorwaarden waaraan de deelnemer moet voldoen:

· meerderjarig en van het mannelijk geslacht zijn

· in mannelijke lijn aantonen dat de familie, de drie of vier jongste generaties eventueel uitgezonderd, sinds ca. 1650 in dezelfde gemeente of regio woonde

· een goed uitgewerkte stamreeks of kwartierstaat indienen die het bovenstaande staaft

· aangeven dat hij akkoord gaat met de publicatie van zijn gegevens (boek, CD-Rom, database)

· aangeven of hij deelneemt aan het 37-merkersonderzoek

· de bijdrage voor het gewenste onderzoek betalen minstens anderhalve maand vóór de staalafnamedag (de kits moeten minimaal één maand voordien besteld worden)

- 12 Y-STR merkers *+ mtDNA (niet verwante families)

                    € 20

- 12 Y-STR merkers *+ mtDNA, inclusief 37 merkers (niet verwante families)   € 80


-  uitsluitend 37 Y-STR merkers (vermoedelijk verwant) 

                    € 80
-  aangeven of hij het boek met de resultaten wenst te bekomen aan verminderde prijs.
* De 12 Y-STR merkertest zal ook vergezeld gaan van een aantal nog nader te bepalen onderzoeken van Y-SNP merkers
Controle van de deelnemersdossiers op volledigheid en juistheid:
1) door de VVF-afdelingen of heemkundige kringen waar de kandidaat zich aanmeldt
2) vervolgens door de drie provinciale projectcoördinatoren, waarna deze ze doorgeven aan…

3) de provinciale projectcoördinator die de dossiers finaal afwerkt.

Registratie en anonieme numerieke codering door de provinciale projectcoördinator. Deze geeft alle dossiers een nieuwe en louter numerieke code die hij vervolgens meedeelt aan de individuele deelnemer. Hij maakt de concordantielijst klaar voor de staalafname.
Besluit.

Dit ambitieuze project kan een belangrijke wetenschappelijke bijdrage leveren tot de studie van opeenvolgende menselijke migraties op wereldvlak en de geleidelijke bevolking van onze streken. Het kan leiden tot een betere kennis van de invloeden die in historische tijden de bekende historische entiteiten in de Lage Landen deden ontstaan.
De resultaten zullen door vergelijking met al gekend DNA toelaten archeologische resten te dateren en aan bepaalde groepen toe te schrijven. Dit kan er eventueel toe leiden dat bepaalde gedeelten van onze historische kennis moet herschreven worden.

Bovendien draagt het onderzoek bij tot het identificeren van families die afstammen van de oorspronkelijke bevolkingsgroepen. Tevens krijgen genealogen de gelegenheid vermoede of onbekende verwantschappen te ontkennen.
Het project kan ook een aanzet geven tot de verfijning van de DNA-onderzoektechnieken en de interpretatie van de resultaten. Het draagt tevens bij tot grensoverschrijdende wetenschappelijke, historische en genealogische samenwerking tussen universiteiten, genealogische en heemkundige verenigingen uit binnen –en buitenland.

